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Expression génique: recouvre l’ensemble des mécanismes qui 
conduisent à l’apparition d’un produit Fonctionnel d’un gène 



1- Expression d’un gène 

Processus entier qui décode l’information 

portée par un gène donne et la traduit en 

protéines 



2- La transcription : 
 est le processus par lequel l’information 

génétique contenue  dans un gène est transcrit en 
ARN. 



3- LES ARN 



Les ARN  





4- UN BRIN MATRICE 



5- UNITE DE TRANSCRIPTION 



6- ARN polymérase ADN dépendante 
 
 
•NTP ( ATP, CTP, GTP, UTP) 
•Brin matrice 
• s’attache à un site spécifique sur le 
brin matrice ::: promoteur   
 



7- le promoteur:: région non transcrite de 
l’ADN généralement en amont du début de la 
région transcrite.   
 
 



8- Les étapes de la transcription 
 
 
Initiation : fixation de l’ARN poly sur le 
promoteur, déroulement de l’ADN….. 
 
Élongation : l’ARN Poly catalyse l’élongation 
de la chaine d’ARN 
 
terminaison 



I- la transcription chez les 
procaryotes 



L’ARN polymérase bactérienne 





Promoteur  



Étapes de la transcription 







Initiation de la transcription  



















Les terminateurs  rho-dépendants sont des séquences de 40 nts 
Appelés sites rut    

6 sous unités  











I- La transcription chez les 
eucaryotes 

1- les ARN polymérases: 

3 ARNpol différentes: ARN pol I, ARN Pol II, ARN Pol III 
compositions et fonctions différentes, structures similaires 
 
 
 
multimériques (8 à 12 s. u.); >500kDa 



Functions of the three eukaryotic nuclear RNA polymerases 
Polymerase                                                     Genes transcribed 
___________________________________________________
_ 
RNA polymerase I                             (nucléole) 28S, 5.8S and 18S 
                                                           ribosomal RNA (rRNA) genes 
RNA polymerase II                             Protein-coding genes; most 
                                                                small nuclear RNA (snRNA) 
                                                                   genes 
RNA polymerase III                            Genes for transfer RNAs 
                                                            (tRNA), 5S rRNA, U6-snRNA, 
                                                             small nucleolar (sno) RNAs, 
                                                              small cytoplasmic (sc) RNA 
                                                             L’ARNpol 





2- Le promoteur 
 
Le promoteur correspond à une région non transcrite de l'ADN, 
généralement juste en amont du début de la région transcrite, 
dont la séquence permet le recrutement de l'ARNpol II.  





l'ARNpol II des eucaryotes ne reconnaît pas seule le 
promoteur proximal.  
Elle effectue ce travail en compagnie de nombreux 
co-facteurs protéiques qui se recrutent les uns les 
autres et qui forment avec elle un complexe 
d'initiation.  
Ces facteurs sont notés TFIIA, TFIIB, etc... pour 
Transcription Factor for RNA polymerase II.  
Ils correspondent aux facteurs généraux de la 
transcription car ils s'assemblent sur tous les 
promoteurs utilisés par l'ARNpol II. 









La première étape 
est constituée par 
la fixation du 
facteur de 
transcription 
TFIID sur la boîte 
TATA.  

Le facteur TFIIA 
stabilise 
l’association 
TFIID/boîte 
TATA. 

Puis le facteur 
TFIIB se fixe sur le 
facteur TFIID fixé 
sur la boîte TATA. 
TFIIB recrute l’ARN 
polymérase II et le 
facteur TFIIF. 

Les facteurs TFIIE 
et TFII H se fixent, 
Le facteur TFIIH 
présente une activité 
protéine kinase. Une 
phosphorylation de 
l’ARN polymérase est 
réalisée sur la plus 
grosse sous-unité de 
l’enzyme riche en 
sérine et en 
thréonine (partie C-
terminale). La 
phosphorylation sur 
sites spécifiques 
déclenche le début 
de la transcription 

La phosphorylation 
d’une des sous-
unités de l’ARN 
polymérase 
est indispensable 
pour déplacer 
l’enzyme du 
complexe 
d’initiation de la 
transcription. 























1- Addition de la coiffe en 5’ 



2- Addition d’une queue poly A 



L’extrémité 3’ de la plupart des ARNm eucaryotes est 
polyadénylée.  
Une fois la transcription achevée, l’ARNm sera clivé 15-30 
nucléotides en aval de la séquence signal, puis des AMP seront 
ajoutés par une poly(A) polymérase pour former une queue poly(A). 
La polyadénylation facilite l’exportation des ARNm hors du noyau, 
les protège des dégradations une fois dans le cytosol  



3-Excision épissage 



















Le principe général de maturation des ARNr est comparable chez les 
eucaryotes et procaryotes : on trouve dans le génome un gène qui va coder 
un précurseur préribosomique qui va être clivé au cours de ce phénomène 
de maturation pour libérer 2 ou 3 ARNr. 












